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Automaticky generovaný popis] GENEXPRESS spol. s r.o. 
Laboratórium lekárskej genetiky
Ilkovičova 6, 842 15 Bratislava

                                                                                                                
                                                                                                                                                    Vyšetrenia označené “A” sú akreditované           
                                                               Výsledková správa
                                                            č. X/2025

	Meno pacienta: 
Ochorenie: Kardiologické ochorenia
Číslo rodokmeňa:  
Typ primárnej vzorky: periférna krv v EDTA
Dátum odberu:  11.2.2025
	   Rodné číslo: 
   Adresa: 
   Poisťovňa: samoplatca
   Vyžiadal: 
   Dátum príjmu: 13.2.2025



Vyšetrenie: Identifikácia rizikových variantov v génoch APOE, F2, F5 a MTHFR

    1. APOE – varianty C112R a R158CA
A
A
A


 2. F2 (Prothrombin) 20210G˃A                                                                                                                             
 3. F5 (Leiden) 1691G˃A                                                                                                                                              
 4. MTHFR 677C˃T                                                                                                                                                      
 5. MTHFR 1298A˃C


Poznámka ku kvalite vzorky: spĺňa kritériá
Priradené číslo vzorky: XY/2025
			
Výsledky analýzy:

	Vzorka
	Gén - variant
	genotyp
	č. lab. správy

	XY/2025
	F2 - 20210G˃A   
	variant neprítomný
	LS_F2aF5_20250226

	
	F5 - 1691G˃A       
	variant neprítomný
	

	
	MTHFR - 677C˃T        
	variant neprítomný
	LS_MTHFR_20250228

	
	MTHFR - 1298A˃C
	variant neprítomný
	



	Vzorka
	Gén- variant
	genotyp
	Výsledný
 genotyp
	Riziko
	č. lab. správy

	XY/2025
	APOE - C112R
	variant neprítomný
	    e3/e3
	priemerné 
populačné riziko
	LS_AD_20250225

	
	APOE - R158C
	variant neprítomný
	
	
	



[bookmark: _Hlk143152095]

Záver:
Genóm pacienta sme vyšetrili na prítomnosť rizikových variantov súvisiacich najmä s kardiovaskulárnymi ochoreniami. Rizikové varianty v génoch F2, F5 a MTHFR neboli u pacienta detegované. V rámci génu APOE  sme určili výsledný genotyp e3/e3, ktorý je prítomný u cca 60% európskej populácie a predstavuje priemerné populačné riziko, ktoré je považované za neutrálne.


Analýzu vykonal: 


Odoslané komu: 
Schválil a uvoľnil: Prof. RNDr. Ľudevit Kádaši, DrSc.,  odborný zástupca
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